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Epiverse es una colaboración internacional con el fin de 
desarrollar un ecosistema de análisis de datos epidemiológicos 
confiable que busca prepararnos para futuras crisis de salud 
pública.
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serofoi v.0.0.9

Paquete de R para estimar retrospectivamente
la fuerza de infección (FoI) de un patógeno
determinado a partir de encuestas serológicas
poblacionales de prevalencia desagregadas
por edad por medio de modelos Bayesianos.
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¿Qué es una encuesta serológica (sero)?
library(serofoi)
library(dplyr)

data(chik2015)
str(chik2015)

plot_seroprev(serodata = chik2015)

● Desagregada por edad
● Estudio de tipo transversal



¿Qué es la Fuerza de Infección (foi)?

La Fuerza de Infección (FoI) representa la tasa a la que los individuos 
susceptibles se infectan dado que estuvieron expuestos a un patógeno.
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La Fuerza de Infección (FoI) representa la tasa a la que los individuos 
susceptibles se infectan dado que estuvieron expuestos a un patógeno.

● Modelos serocatalíticos



Ejemplo - FoI constante:

¿Qué es la Fuerza de Infección (foi)?



FoI constante vs dependiente del tiempo
Ajuste de datos de seroprevalencia por edad:



FoI constante vs dependiente del tiempo

Decreasing 

Ejemplos:
Increasing Resurgence



Modelos implementados
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1. ¿Cómo determinar el impacto de estrategias de control?



Casos de uso
1. Chikungunya

- Datos: Bahía, Brasil (2015).

- Reto: Caracterizar patrones 
endémicos/epidémicos de la 
enfermedad.

https://epiverse-trace.github.io/serofoi/articles/use_cases.html
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Reto metodológico:

¿Cómo estimar la efectividad histórica de una estrategia de 
control en áreas con patrones endémicos de infección?

Ejemplo: Enfermedad de Chagas:
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plot_seroprev(serodata = chagas2012)
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Nuevos modelos:

Modelos con seroreversión

- Enfermedades de transmisión 
sexual (e.g. VPH, VIH, …)

Modelos dependientes de la 
edad

- Pérdida de inmunidad
- e.g. COVID

Everlyn Kamau

Oxford University

Richard Creswell

Oxford University



Contribuir a serofoi: 

Contribuciones al paquete son bienvenidas por medio de pull 
requests, teniendo en cuenta el código de conducta del proyecto.

GitHub: https://github.com/epiverse-trace/serofoi

Website: https://epiverse-trace.github.io/serofoi/

Contáctanos:

Email: 
ex-ntorres@javeriana.edu.co
zulma.cucunuba@javeriana.edu.co

https://github.com/TRACE-LAC/serofoi
https://epiverse-trace.github.io/serofoi/
mailto:ex-ntorres@javeriana.edu.co
mailto:zulma.cucunuba@javeriana.edu.co


¡Gracias LatinR!
Más información:
ex-ntorres@javeriana.edu.co
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